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Tadris metodlar: Miihazira X
Seminar X
Qrup miizakirasi X

Qiymotlondirms Komponentlori Tarix/son miiddoat Faiz (%)
Fardi laborator isi Semestr arzinda 10
Quiz Semestr orzindo 5
Fordi movzuda prezentasiya Semestr arzinda 10
Davamiyyat Semestr arzinda 5
Foaliyyot Semestr arzinda X
Araliq imtaham 30
Final imtaham 40
Yekun 100

Kursun tasviri

Kompiiter va internet insan hayatinin biitiin aspektlorinde avazolunmaz shamiyysto malik olan
resurslardandir. Genetik informasiyanin nuklein tursularinda neco kodlagdirilmasinin kogfindon
sonra biologiyada, xiisusilo genetika, biofizika, biokimya, fiziologiya sahalorindo informasiya
texnologiyalarindan daha intensiv vo genis sokildo istifado olunmaga baslanilmis, onlarin
ohomiyyatli dorocods inkisafi bioinformatika, biostatistika, programlagdirma vo modellogdirmo
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kimi biologiyada bir ne¢o yeni, totbiqi, inteqrasiya etmis ixtisaslarin meydana golmasi ila
naticolonmisdir. Hazirda biologiya sahasinde bir ¢ox elmi todqiqat islori miixtalif canlilarin
DNT-ds kodlagdirilmis genetik molumatin oxunulmasina, gen va ziilal Gigiin bu ardicilliglarin
neco kodlagdirilmasinin  dyrenilmesine, homginin ziilallarin funksiya ve strukturunun
anlagilmasina  hosr olunur. Informasiya texnologiyalar1 genetik kodlagdirilmis irsi
informasiyalarin ekspressiyasinin analizinds vo idars olunmasinda olduqca shomiyyatli vasitadir.
Insan vo digor canlilarda genomun nukleotid ardicilliginin oxunmasi ilo bagl olan layihalorin
icrasi, mixtolif genlorin ekspressiyasinin Oyronilmosi bu sahodo oldo olunmus ‘“nohong”
molumatin yeni informasiya texnologiyalarinin totbiqi ilo analizini tolob edir. Malumat bazalar1
vo kompiiter hesablamalarinin totbiqi ilo bioloji molumatin idars olunmasini vo analizini hoyata
keciran “bioinformatika” elminin, hamginin riyazi modellarin, miixtslif hesablama metodlarinin
istifadosi ilo biologiyada nozori vo eksperimental suallarin cavabladirmasi ii¢iin istifado olunan
“biometriya” elminin miiasir tisullart belo molumatlarin analizi, sorhi vo statistik etibarliliginin
siibutunda miiasir elmin tolobine cavab veron vasitolordirlor. Beloliklo, kompiiter
texnologiyalarin1 vo riyazi metodlart totbiq etmokls bioloji moelumatin toplanilmasi,
sistemlogdirilmosi, saxlanilmasi vo Gtiiriilmosini, analizi, interpretasiyasi vo oyani tosvirini ohato
edon fundamental vo totbiqi yoniimli bu elm sahasi miiasir biologiya vo tibb elmlorinin zaruri vo
mithiim torkib hissosidir. Insan, heyvan vo bitkilorin, mikroorqanizmlorin genomlari,
transkriptomlar1, proteomlart vo metabolik sobokolori, xostoliklorin genetik osaslari,
diaqnostikas1 vo diizoliglori, farmakogentika vo farmakogenomiks iizro siirotlo artmaqda olan
molumatlarin  toplanmasi, sistemlogdirilmosi, tohlili vo istifadosi yeni-yeni informasiya
texnologiyalarinin analiz vasitalori vo resurslart olmadan miimkiinsiizdiir..

Kursun magsadlari

Umumi magsad:

Tolabalori miiasir biologiyada istifads olunan an miihiim informasiya texnologiyalar ilo tanis
etmok, onlarin moagsaddon asili olaraq biologiya todqiqatlarda totbiq iisullarini dyrotmok, bozi
bioinformatik informasiya resurslarmin oldo olunmus noticolorin analizindo totbiqini
moanimsatmak, aparacaqlart elmi todqiqat islorinde onlardan somarali istifadoni asilamaq vo
miixtolif praktiki vordislori formalagdirmaqdir.

Xiisusi magsadlor:

-Talobolorin akademik potensialini askarlamaq, onlar1 elmo hovaslondirmak, 6z potensiallarini
realizo etmoys yardim¢1 olmag;

-Tolobaloro biologiya sahasindo aparilan todqiqatlarin hazirki vo golocok perspektivlor {iigiin
mithiimliyiinii agilamag;

- Toalabaloari kursda istiraka havaslondirmak, qarsiligli hérmat va anlayis miihitini tomin etmokdir.

Tadrisin (6yronmonin)
naticalori

Kursun sonunda talabalar nayi bilacoklor:

- Bioinformatikanin biologiya sahasinda xiisusi ilo genetika elmina verdiyi dayorli tohfolor
haqqinda informasiyalart;

- NCBI va NIH kimi malumat bazalarin yaradilmasi vo idars olunmasini;

- MeSH vo pubMed bazalarinda axtarig, nukleotid ardicilliglari, genlor vo ziilallarin malumat
bazalarini;

- BLAST (Osas Movgeli Diizlomo Axtarisi Alsti) sistemindo axtaris vo onlarin ndvlori

haqqinda;
- Filogenetik agaclarin qurulmasinin alqoritmlorini;

Qaydalar (Toadris
siyasoti vo davranis)

Darsin taskili

- Fonno aid imumi xarakterli molumatlar mithazirs zamani talobalors gatdirilacaqdir.

- Yeni movzu oyani vasitalorin (PPT va video fayllar) niimayisi ilo izah edilocokdir.

- Araliq vo final imtahanlar1 6ncasi talobalorin manimsoma saviyyslari (Quiz) yoxlanilacaqdir.

- Seminar moggololori zamani tolobolorin ovvalki mévzunu monimsomolori gifahi vo yazili
sorgunun kegirilmasi ilo hor dors giymaotlondirilocokdir, semestrin sonunda iso ortaq gqiymaot
cixarilacaqdir (Faallig).

- Semestr orzindo fordi mévzuda prezentasiyalarin verilmosi vacibdir. Prezentasiya vaxti,
sonunda miizakirs do daxil olmaqla 15-daqiqodan artiq olmamalidir. Prezentasiyanin dziiisa
cap olunmus variantda tshvil verilmolidir. Prezentasiya movzular1 vo qaydalar1 haqda dersda
daha genis tanigliq olunacaqdir.

- Semestr orzindo fardi laborator isi aparilmasi vacibdir. Laboratoriya darsinde ag xalat
geyilmalidir. Laboratorisinin naticalori doftorde protokollasdirilmalidir, bu qaydalarla dersds
daha genis tanigliq olunacaqdir.

Davamiyyat

Tolobolorin biitiin  dorslorde istiraki1 vacibdir. Telobolor miioyyon sabablordon doarslorin

buraxilmas1 (xostolik, ailo voziyyoti vo s.) haqqinda molumat: fakiilto dekanlifina toqdim




etmoalidirlar. 20%-dan artiq dors buraxan tolobaler imtahana buraxilmur.

Dorsa gecikmolor va ya digar dars pozuntular:

Darso 10 dogiqoadon artiq gecikon tolobaya qayib yazilir, lakin toloba dorsdo istirak eds bilor.
Yoxlama isi (Quiz)

Miisllims vo dekanliga qabaqcadan molumat verilon sobablordon yoxlama isindo istirak etmoyon
toloba yoxlama isini ndvbati hoftods yaza biler.

imtahanlar

Tolobonin imtahanda istiraki vo ya imtahanin buraxilmasi ilo bagl biitiin mosololor fakiilto
rohbarliyi torafindon hoall olunur.

Araliq vo yekun imtahant mévzulari tolobslors imtahandan once verilir. Araliq imtahaninin
suallar1 yekun imtahaninda tokrarlanmur.

imtahan qaydalarinin pozuntular

Araliq vo yekun imtahanlari vaxti tolobo torafindon imtahanin gedigini pozmaq va kogiiriilmalor
gadagandir. Bu gaydaya riayot etmoyon tolobolorin imtahan isi logv olunur vo tolobo 0 (sifir)
qiymat ils imtahandan konarlagdirilir.

Fanni bitirmak qaydasi

Universitonin qaydalarina miivafiq olaraq kursu bitirmok {i¢iin imumi miiveffaqiyyet faizi 60%
vo yuxari hesab edilir. Kosiri olan tolobs bu fonni ndvboti semestr vo ya novbati il tokraron
gotiiro bilor.

Talobalorin davrams qaydalar:

Dors zamant dars prosesini va etik qaydalari pozmaq, hamginin talobalar arasinda icazasiz

miizakiralor va mobil telefonlardan istifads qadagandir.

Cadval (dayisdirila bilar)

Hofto

Tarix

(planlasdiriimis)

Fannin mévzular Doarslik/Tapsiriqlar

—_

Informasiya  texnologiyalarinin  biologiyamin  miixtolif | Osas darslik (1),fasil I
saholorindo  totbiqinin ~ ohomiyyeti. mithiim  statistik
gostaricilor: komiyyat vo keyfiyyot alamatlori; doyiskonliklor,
variasiya; populyasiya, niimuns vo se¢cmo anlayislart

Bioloji todgiqatlarda miixtolif statistik gostaricilorin
hesablanmasi

Bioloji todqiqatlarda statistik comlor: imumi vo ya general | Osas dorslik (2),fasil I
statistik com, xiisusi statistik com; statistik comin asas
qanunauygunlugqlart; statistik kompleks. Bioloji tadgiqatlarda
variasiya siniflorinin togkili. Variasiya siralarinin qrafiki ifads
novlori.

Bioloji tadqgiqatlarda variasiya siniflorinin togkilina, statistik
comlorin hesablanmasina dair mosslo holli. Miixtolif
kompiiter proqramlarindan istifado etmoklo, variasiya
siniflorinin grafiki tosvir formalarinin olds olunmasi

Bioinformatika sarbast elm sahosi kimi, bioinformatikanin | Osas darslik (1 va II),fasil 11
totbiqi saholori, bioinformatikanin ohomiyyati: | vo III

bioinformatikanin ¢atismayan cohatlori, molumat bazalarin
yaradilmasi vo idars olunmasi.

Osas biometrik kompiiter resurslari ilo praktiki tanigliq

Nuklein tursularinin  noévleri  vo  strukturu, DNT-nin | Osas darslik (1),fasil III
ardicilliginin toyini yollar; zencirin sonu, kimyovi analiz,
pirosekans asasinda ardicilligin toyini, amin tursularin névleri,

Sual vo cavab

Ziilal ardicilligimin toyin olunma yollar, genom ardicilliginin | 9sas darslik (1),fasil III-IV
oxunmast; sotqan dsulu, mortobalilik {isulu, DNT
fragmentlarinin diizlonmasi

Sual vo cavab




Mikroarray, mikroarray  eksperimentlori, mikroarrayin
dizayni, RNT niimunolorinin ekstraksiyasi vo niganlanmasi,
mikraarray-in todqiqatlarda istifadesi, mikroarrayin analizi

Osas dorslik (1 veo IT),fasil
IV-V

Real time PCR, DNT-yo birlogon ronglor, xiisusi ardicilliga
malik fragmentlorin toyini, real time PCR-in totbiqi saholori,
normal PCR ils real timePCR miiqayisesi, amplifikasiyadan
sonra DNT fragmentlorin toyininde mévcud problemlor

Laboratoriyada Real time PCR-in is prinsipi ilo tanig olmaq

Osas darslik (1) fasil V

MeSH bazasinda axtaris, pubMed bazasinda axtaris, PMC
moalumat bazasinin xiisusiyyatlari, Bookshelf mslumat bazasi.

MeSH, pubMed, PMC molumat bazalarinda miixtolif axtaris
amoliyyatlarinin icrasi

Osas dorslik (1 vo IT),fasil VI

NCBI-da nukleotid ardicilliginin molumat bazasi, insan
genomunda axtar1g, nukleotid bankinda axtaris

NCBI molumat bazasinda miixtslif genlorin kompiiter
axtariginin icrasi

Osas darslik (II),fasil V

NCBI-da saxlanilan molumat {izro niimuno olaraq neco
analizin aparilmasi, nukleotid ardicilliginin flat faylarinin
darindon analizi. Gen ardicillig1.

Sual va cavab

Osas darslik (II), fasil V

10

BLASTN, BLASTP, BLASTX, tBLASTN, tBLASTX,
BLAST sohifasindo nukleotid ardicilliginin daxil edilmoa
qaydalari, formatlarin ¢evrilmasi vo saxlanilmast

Miixtolif axtarig bazalarinda genlorin kompiiter axtarisinin
icrasi; promotorlarin  vo  transkripsiyanin  tonzimloyici
elementlorinin axtarisi

Araliq imtahan

Osas darslik (1),fasil VI

11

BLAST naticolorin  tohlili.  Ardicilliglarin  diizlonmasi
(Sequence Alignment): Iki ardicilligin miiqayisasi, “dot plot”
metodu

Zilallarmm  dmumi qurulusunun va funksional torkib
hissalorinin kompiiter analizinin aparilmasi

Osas darslik (1 vo II),fasil V-
VI

12

Filogenetik analizdo istifads edilon terminlor, paraloglarin vo
ortologlarin  miisyyonlogdirilmasi, filogenetik molumatin
analiz marhalalori, informasiya bazalarinda axtarig vo hadof
ardicilligin taninmasi

Filogenetik agaclarin qurulmasinin alqoritmlori

Osas dorslik (1 vo IT),fasil
VII

13

Coxtorofli ardicilliglarin  diizlonmasi, filogenetik agacin
qurulmasi

Osas darslik (1 va II),fasil
VII

Final imtahan




